
Table S2. Probe and reporter variants used for the development of the CMA-based 

SNP assay. 

D
ru

g
 

L
o

cu
s 

C
o

d
o

n
 

M
u

ta
ti

o
n

 
Tested probes / 

reporters Sequence 

R
ifa

m
pi

ci
n 

rp
oB

 

51
6 WT amino Asp516wt GGGTTGTTCTGGTCCATGAATTGG

CTC 

rpoB_516wt_v01 GGGTTGTTCTGGTCCATGAATTGG
CTCA 

rpoB_516wt_v03* AGCGGGTTGTTCTGGTCCATGAAT
TGG 

Asp516Val amino Asp516Val GGGTTGTTCTGGACCATGAATTGG
CTC 

rpoB_516Val_v01* GGGTTGTTCTGGACCATGAATTGG
CTCA 

rpoB_516Val_v03 AGCGGGTTGTTCTGGACCATGAAT
TGG 

Asp516Tyr rpoB_516Tyr_v01* CGGGTTGTTCTGGTACATGAATTG
GCTCAG 

rpoB_516Tyr_v02 GCGGGTTGTTCTGGTACATGAATT
GGCT 

52
6 WT amino His526wt* CGGCGCTTGTGGGTCAACCC 

His526Tyr amino His526Tyr * CGGCGCTTGTAGGTCAACCCC 

rpoB_526Tyr_v01 GGCGCTTGTAGGTCAACCCCGA 

His526Asp amino His526Asp* TCGGCGCTTGTCGGTCAACC 

His526Arg rpoB_526Arg_v01 GCGCTTGCGGGTCAACCCC 

rpoB_526Arg_v03* GTCGGCGCTTGCGGGTCAAC 

His526Asn rpoB_526Asn_v02 CGGCGCTTGTTGGTCAACCCC 

rpoB_526Asn_v03* GTCGGCGCTTGTTGGTCAACCC 

53
1 WT amino Ser531wt CCCAGCGCCGACAGTCGG 

rpoB_531wt_v01 CCAGCGCCGACAGTCGGC 

rpoB_531wt_v02 CCCCAGCGCCGACAGTCGG 

Ser531Leu amino Ser531Leu* CCCAGCGCCAACAGTCGGC 

Ser531Trp rpoB_531Trp_v01 CAGCGCCCACAGTCGGCG 

rpoB_531Trp_v03* GCCCCAGCGCCCACAGTC 
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53
3 WT amino Leu533wt* GGGCCCCAGCGCCGACA 

Leu533Pro rpoB_533Pro_v01* GGCCCCGGCGCCGACA 

rpoB_533Pro_v02 GGCCCCGGCGCCGAC 
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31
5 WT katG_Ser315wt_v01* CGATGCCGCTGGTGATCGCG 

katG_Ser315wt_v02 CTCGATGCCGCTGGTGATCGC 

katG_Ser315wt_v03 ACCTCGATGCCGCTGGTGATCG 

Ser315 
Thr1 

katG_Ser315Thr1_v01 CGATGCCGGTGGTGATCGCGT 

katG_Ser315Thr1_v02 CCTCGATGCCGGTGGTGATCGC 

katG_Ser315Thr1_v03* ACCTCGATGCCGGTGGTGATCG 

Ser315 
Thr2 

katG_Ser315Thr2_v01 TCGATGCCTGTGGTGATCGCGT 

katG_Ser315Thr2_v02 * ACCTCGATGCCTGTGGTGATCGC 

katG_Ser315Thr2_v03 CGACCTCGATGCCTGTGGTGATC
G 

Ser315Asn katG_Ser315Asn_v01 CTCGATGCCGTTGGTGATCGCGT 

katG_Ser315Asn_v02 * ACCTCGATGCCGTTGGTGATCGC 

katG_Ser315Asn_v03 CGACCTCGATGCCGTTGGTGATC
G 

Ser315Ile katG_Ser315Ile_v01 CTCGATGCCGATGGTGATCGCGT 

katG_Ser315Ile_v02 ACCTCGATGCCGATGGTGATCGC 

katG_Ser315Ile_v03 * CGACCTCGATGCCGATGGTGATC
G 

in
hA

 

-1
5 WT mabA_up15wt_v01 AACCTATCGTCTCGCCGCGGC 

mabA_up15wt_v02 * ACAACCTATCGTCTCGCCGCGG 

mabA_up15wt_v03 CCGACAACCTATCGTCTCGCCGC 

15C→T mabA_up15C>T_v01 * ACAACCTATCATCTCGCCGCGGC 

mabA_up15C>T_v02 CGACAACCTATCATCTCGCCGCGG 

mabA_up15C>T_v03 CCCGACAACCTATCATCTCGCCGC 

-8
 

WT mabA_up08wt_v01 * CCCCGACAACCTATCGTCTCGCC 

mabA_up08wt_v02 AGTCACCCCGACAACCTATCGTCT
CG 

mabA_up08wt_v03 GCAGTCACCCCGACAACCTATCGT
CT 
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8T→A mabA_up08T>A_v01 ACCCCGACATCCTATCGTCTCGCC 

mabA_up08T>A_v02 AGTCACCCCGACATCCTATCGTCT
CG 

mabA_up08T>A_v03 * GCAGTCACCCCGACATCCTATCGT
CT 
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30
6 WT embB_wt_v01 CTCGGGCCATGCCCAGGATGT 

embB_wt_v02 GACTCGGGCCATGCCCAGGA 

embB_wt_v03 * GCGACTCGGGCCATGCCCA 

Met306Ile1 embB_Met306Ile1_v01 GACTCGGGCTATGCCCAGGATGT 

embB_Met306Ile1_v02 * CGACTCGGGCTATGCCCAGGATG 

embB_Met306Ile1_v03 GCGACTCGGGCTATGCCCAGG 

Met306Ile2 embB_Met306Ile2_v01 * GACTCGGGCAATGCCCAGGATGT 

embB_Met306Ile2_v02 CGACTCGGGCAATGCCCAGGA 

embB_Met306Ile2_v03 GCGACTCGGGCAATGCCCAG 

Met306Ile3 embB_Met306Ile3_v01 * CTCGGGCGATGCCCAGGATGT 

embB_Met306Ile3_v02 GACTCGGGCGATGCCCAGGAT 

embB_Met306Ile3_v03 CGACTCGGGCGATGCCCAGG 

Met306Leu embB_Met306Leu_v01 CTCGGGCCAGGCCCAGGA 

embB_Met306Leu_v02 ACTCGGGCCAGGCCCAGG 

embB_Met306Leu_v03 * GACTCGGGCCAGGCCCAGG 

Met306Val embB_Met306Val_v01 CGGGCCACGCCCAGGATGT 

embB_Met306Val_v02 * CTCGGGCCACGCCCAGGA 

embB_Met306Val_v03 ACTCGGGCCACGCCCAGG 

All oligonucleotides selected for the final array approach are marked with an *. 

 


