↓

  1 TCATTCAGCGAACTTTCATTCAGCATCTAACACACTTCCATCAACAATGGCAATTAAGATGATTCTAGTCGTCTC  75

  1                                               M  A  I  K  M  I  L  V  V  S   10
 76 GCTGTTGGTAGCTCTGATTCAGCTCTCTGCTGCAAATGAGTGGCTTTATGGAGGATATCCTAGCATCGGTTTAGT 150

 11  L  L  V  A  L  I  Q  L  S  A  A  N  E  W  L  Y  G  G  Y  P  S  I  G  L  V   35
151 AGGAGACAAGTACCTGTTTGAGGAAACTCCGGTTTACGGAAAATATGGCATTGGACACCTGGTTGAGGAAATTCC 225

 36  G  D  K  Y  L  F  E  E  T  P  V  Y  G  K  Y  G  I  G  H  L  V  E  E  I  P   60
226 AGTATATGAAAAACACGGTATTGGACTCCCCTTCAGCAACACTCAGCACAAAGCCGTAGCAGTGGCCACTCCCTA 300

 61  V  Y  E  K  H  G  I  G  L  P  F  S  N  T  Q  H  K  A  V  A  V  A  T  P  Y   85
301 CGAAGCTTACGCCGACGCTCAAAGCGACATCTTCAACAACTACTACAACAGCAAATATCCCGCTCACCTACCTAA 375

 86  E  A  Y  A  D  A  Q  S  D  I  F  N  N  Y  Y  N  S  K  Y  P  A  H  L  P  K  110
376 AATCTACTAAAGATACAACTCATACTAACTAATAAAGAGTTGAATATCATTATTTAAAGTTTATTCTTAAATACG 450

111  I  Y  *  
451 TACACTGACAGGGGAATAAAATCGGATACCTAATTTTTCCATTTCTCCAAATTCATAAAATTGTTATAGTCGGTG 525

526 CCAATGTTGTGTTTATTTTTGTGTATGTCATACACTGCTCAAAAAAAGTTTGGAATAATAGTCACACATGGTACT 600

601 TATCATACTGTGTTGATGAAATTGCGAATTTCACTCTATTTCAGATTATTTATTGCCCAAAATCAGAACAATGAA 675

676 CCATATTAATTTCAGTCACATTTGAGTACTGACTAAAACATATGATGGAATATACATAGTGTCATTATTCCAAAC 750

751 TTTTGTTGAGCAGTGTAGATACTAGTGACAGTGAAGATAAATTCAAATACAATCGCAATATAGCTTTATTCAAAA 825

826 TAAATTTACAATGGAAAATTTAGGTGTCCGGTTTTTATTTATTTTTTGTCTGCAGAGACATTTTGAAACATTTAT 900

901 GTACCGGTATTCTGCTCATTTTCTTTGGCATTCTTGTATTTACAATAAAACGTGAATTTTGTGACGTTAAAAAAA 975
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